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Investigacion en desmielinizacion y neuropatias geneticas.
Descripcion clinica y genetica de los pacientes con enfermedad de Charcot-Marie-Tooth en Alicante
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* Primera parte: Tipo observacional descriptivo y retrospectivo

© Segunda parte: Tipo descriptivo y experimental
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* En dos familias del grupo CMT1 no se ha
podido llegar al diagndstico genético
(variantes de significado incierto o
estudio completo negativo).
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